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RESUMO

Dois polimorfismos (GHC e GHD) no gene que co-

difica para o hormônio do crescimento foram determinados em

um total de 96 animais de três raças de suínos (Pietrain, Large

White e Landrace), através da PCR-RFLP. As freqüências aléli-

cas observadas para GHC foram C1 0,42, C2 0,0, C3 0,06 e C4
0,52 para Landrace; C1 0,0, C2 0,03, C3 0,14 e C4 0,83 para

Large White e C1 0,02, C2 0,25, C3 0,28 e C4 0,45 para Pietrain.

Para GHD, as freqüências alélicas observadas foram D1 0,69 e

D2 0,31 para Landrace; D1 0,25 e D2 0,75 para Large White e D1
0,72 e D2 0,28 para Pietrain.

Palavras-chave: suíno, polimorfismo, pGH.

SUMMARY

Two polymorphisms (GHC and GHD) in the growth
hormone gene were evaluated in the ninety-six (96) animals of
three breeds of pigs (Pietrain, Large White, and Landrace),
through PCR-RFLP. Allele frequencies observed for the GHC
polymorphism were: C1 0.42, C2 0.0, C3 0.06 and C4 0.52 for

Landrace; C1 0.0, C2 0.03, C3 0.14 and C4 0.83 for Large White
and C1 0.02, C2 0.25, C3 0.28 and C4 0.45 for Pietrain. The GHD
polymorphism presented the following allele frequencies:. D1 0.69
and D2 0.31 for Landrace; D1 0.25 and D2 0.75 for Large White
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and D1 0.72 and D2 0.28 for Pietrain.

Key words: pig, polymorphism, pGH.

A associação do gene que codifica para o
hormônio do crescimento (GH) com características
quantitativas tm sido citada na literatura. VIZE e
WELLS (1987) isolaram e caracterizaram o gene em
suínos. SCHELLANDER et al. (1994) estudaram
sua variação molecular.

O objetivo do trabalho foi identificar dois

polimorfismos dentro do gene GH.

DNA de 96 animais das raças Pietrain,

Landrace e Large White foi extraído de sangue

segundo A Workshop on DNA Technologies and

Selection of Animal Genetic Resources (1992), com

modificações (BORGES, 1997).

Para a genotipagem, foi utilizado um par

de primers desenhados por LARSEN e NIELSEN

(1993). As condições no termociclador foram como

se segue: 950C por 3 minutos, 35 ciclos a 950C por

45 segundos, 590C por 45 segundos e 760C por 1

minuto, e para extensão final 4 minutos a 760C. As

reações de PCR foram realizadas utilizando 50-

150ng de DNA genômico, 1,5mM de MgCl2,

10pmoles de cada primer, 8nmoles de dNTPs, 1U

de Taq Polimerase e tampão da Taq (100mM Tris-

HCl, 10mM KCl2, 15mM MgCl2, 1mg/m" BSA) 1X

concentrado. O DNA amplificado foi digerido com

as enzimas HhaI e DdeI. Com a HhaI (GHC), 4

alelos são obtidos, sendo: C1 Æ605pb, C2 Æ497 e

108pb, C3 Æ448 e 157pb, C4 Æ448, 108 e 49pb

(Figura 1). Com a DdeI (GHD), dois alelos são ob-

tidos, sendo: D1Æ335, 148 e 122pb e D2Æ457 e

148pb (Figura 2). A metodologia utilizada para

verificar se as freqüências estavam em equilíbrio de

Hardy-Weinberg foi o teste do Qui-quadrado, utili-

zando a correção de Yates.

As tabelas 1 e 2 mostram as freqüências
genotípicas e alélicas para os genótipos GHD e
GHC.

Os genótipos de GHD na raça Large

White não estão em equilíbrio (P< 0,05), mostrando
um maior número de indivíduos heterozigotos. Para
o polimorfismo GHC observa-se que nas raças Lan-

drace e Pietrain há um desvio do equilíbrio, com P =

0,05 e P < 0,01 respectivamente, mostrando um
aumento no número de heterozigotos (C1C4 para
Landrace e C2C4 para Pietrain). Essas populações
estão sendo selecionadas para características repro-
dutivas, de performance e também contra o gene
halotano, pelo DNA. Como o hormônio do cresci-
mento está envolvido fisiologicamente com essas
características, essa seleção pode estar influenciando
suas freqüências genotípicas. HANDLER et al.
(1996) estudando animais Landrace e Large White,
mostraram uma maior freqüência do alelo C3 ao
passo que os estudados aqui apresentaram maior
freqüência do alelo C4. Isso pode ser devido à sele-

Figura 1- Genotipagem do gene GH com a enzima HhaI em gel
de poliacrilamida 10%. A coluna M representa o mar-
cador de peso molecular de 100 pares de base; as colu-
nas 1, 7 e 8 mostram o genótipo C4C4; as colunas 2, 3,
9, 10 e 11 mostram o genótipo C1C4; as colunas 4 e 5
mostram o genótipo C2C4 e a coluna 6 mostra o genó-
tipo C3C4.

Figura 2 – Genotipagem do gene GH com a enzima DdeI em gel
de agarose 2,5%. M-marcador de 100 pares de base;
as colunas 1 e 3 mostram o genótipo D2D2 e as colu-
nas 2 e 4 mostram o genótipo D1D2.

Tabela 1 - Freqüências genotípicas e alélicas observadas para o

gene GHD.

Gene Raça D1D1 D1D2 D2D2 D1 D2

GHD Landrace 0,47 0,44 0,09 0,69 0,31

L. White - 0,50 0,50 0,25 0,75

Pietrain 0,50 0,44 0,06 0,72 0,28
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ção para diferentes características, ou que os animais
apresentam diferentes desempenhos para as mesmas
características devido a diferenças ambientais.
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Tabela 2 - Freqüências genotípicas e alélicas observadas para o gene GHC.

Gene Raça C1C1 C2C2 C3C3 C4C4 C1C3 C1C4 C2C4 C3C4 C1 C2 C3 C4

GHC Landrace     0,10  0,0   0,03    0,23    0,06   0,58     0,0     0,0   0,42    0,0     0,06    0,52
L. White     0,0  0,0   0,0    0,66    0,0   0,0     0,06     0,28   0,0    0,03     0,14    0,83
Pietrain     0,0  0,035   0,14    0,11    0,035   0,0     0,43     0,25   0,02    0,25     0,28    0,45


